Regulamin Laboratorium Specjalistycznego Genomiki CeNT UW

Postanowienia ogélne
Aparatura badawcza znajduje sie w pom. 03.231 oraz 05.101-05.115 w budynku
CeNTI.
Zespot Laboratorium Specjalistycznego Genomiki (GCF):

Jeffrey Palatini (kierownik) (e-mail: j.palatini@cent.uw.edu.pl)

Dziat Analizy Préobek:

Dorota Adamska (kierownik) (e-mail: d.adamska@cent.uw.edu.pl);

Michat Szelag (e-mail: m.szelag@cent.uw.edu.pl);

Dziat Analizy Bioinformatycznej:

dr Krzysztof Goryca (e-mail: k.goryca@cent.uw.edu.pl);

Do bezposredniej obstugi aparatury upowaznieni sg wytacznie cztonkowie zespotu
Laboratorium Specjalistycznego Genomiki.

Uzytkownicy sg zobowigzani do zgtoszenie swojego projektu za pomocy
elektronicznego formularza, zawierajgcego krotki opis planowanego eksperymentu
i/lub propozycje analizy danych. Opis projektu stanowi podstawe do zaplanowania
konsultacji, uzyskania zgody Dziatu Analizy Prébek i/lub Dziatu Analizy
Bioinformatycznej na realizacje eksperymentu oraz umozliwia zaplanowanie
harmonogramu sekwencjonowania i/lub analizy danych.

Przed przystapieniem do przygotowania prébek i analizy danych, Uzytkownicy
proszeni sg o zaakceptowanie wstepnej wyceny kosztéw ustugi.

Uzytkownicy zobowigzani sg do zapoznania sie z niniejszym Regulaminem.

Zgtoszenie projektu

Propozycje eksperymentu oraz analizy danych nalezy zgtosi¢ poprzez strone
internetowa Laboratorium Specjalistycznego Genomiki
,https://cent.uw.edu.pl/pl/laboratorium-specjalistyczne/laboratorium-
specjalistyczne-genomiki/”
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Akceptujac Regulamin, Uzytkownicy deklaruja, ze probki i dane nie zostaty
uzyskane z pogwatceniem obowigzujgcego prawa, jak rowniez ich dalsza obrébka
przez personel Laboratorium Specjalistycznego Genomiki jest w petni legalna.

Przygotowanie prébek

Uzytkownicy przekazujacy probki DNA/RNA s3 zobowiazani do dostarczenia takze
danych jakosciowych i ilosciowych dotyczacych kwasu nukleinowego lub do
zamoOwienia przeprowadzenia takiej analizy przez Laboratorium Specjalistyczne
Genomiki. Prébki, ktére nie spetniaja kryteridow jakosci, okreSlonych w wybranym
protokole przygotowania bibliotek do sekwencjonowania, beda przetwarzane
wytacznie za pisemng zgoda, w ktorej Uzytkownik zgadza sie na to, ze nie otrzyma
zadnej gwarancji na pomysing konstrukcje biblioteki i ze poniesie petne koszty
zwigzane z prébami jej otrzymania (w tym takze nieudanymi).

Uzytkownicy przekazujacy gotowe biblioteki DNA s3 zobowigzani do
przestrzegania protokotu przygotowania prébek, zatwierdzonego przez kierownika
Dziatu Analizy Prébek. Powinni takze przedstawi¢ dane dotyczace jakosci
dostarczonych bibliotek (wyniki uzyskane za pomocg Agilent Bioanalyzer lub
analogicznego urzadzenia) albo zamoéwié przeprowadzenie analizy jakosci bibliotek
przez Laboratorium Specjalistyczne Genomiki. Kazda modyfikacja (np. wynikajaca z
btedu ludzkiego) powinna zostac¢ zgtoszona, zanim biblioteki zostang przekazane do
sekwencjonowania. Laboratorium Specjalistyczne  Genomiki nie ponosi
odpowiedzialnosci za jakos¢ otrzymanych wynikow sekwencjonowania, w
przypadku bibliotek dostarczonych przez Uzytkownika.

Uzytkownicy, przekazujagcy do analizy wyniki sekwencjonowania, powinni
dostarczy¢ je w formacie BCL, FASTQ lub BAM.

Swiadczone ustugi

Ustugi $wiadczone s3 na podstawie wstepnych konsultacji (patrz: schemat
wspotpracy) i w oparciu o wycene, przedstawiong Uzytkownikowi na pismie i przez
niego zaakceptowana.

Zespot Laboratorium Specjalistycznego Genomiki odpowiada za ustalenie
harmonogramu $wiadczonych ustug. Zaméwienia Uzytkownikéw co do zasady
realizowane s3 zgodnie z kolejnoscig otrzymywanych zgtoszen. Jednakze zespot
zastrzega sobie prawo do zmiany tej kolejnosci, ze wzgledu na dostepnosé czasu
pomiarowego i materiatdw eksploatacyjnych do sekwencjonowania, chyba ze
Uzytkownik zgodzi sie ponies¢ petne koszty procesu sekwencjonowania,
oszacowane przez zespot Laboratorium Specjalistycznego Genomiki.

Ustugi oferowane przez Laboratorium Specjalistyczne Genomiki obejmuja:



o konsultacje (pomoc w zaplanowaniu eksperymentu, dostosowaniu
protokotéw przygotowania probek, interpretacji wynikéw);

o analize prébek (np. ocena jakosci materiatu DNA/RNA, przygotowanie
bibliotek DNA);

o konfiguracje procesu sekwencjonowania i wstepne przetwarzanie surowych
danych (generowanie danych w formacie FASTQ, demultipleksowanie,
opracowanie podstawowego raportu dotyczacego jakosci);

o analize danych (podstawowe przetwarzanie, jak rowniez niestandardowg
analize danych i ich wizualizacje).

. Wykaz swiadczonych ustug znajduje sie na stronie internetowej Laboratorium.

Jezeli zachodzi koniecznos¢ dokonania specyficznych dla danego eksperymentu

modyfikacji standardowych protokotow lub wykonania dodatkowych ustugi (np.

kontrola jakosci probki, analiza danych), ceny sa dostosowywane indywidualnie do
zamowienia.

. Przygotowanie prébek i/lub analiza danych powinny by¢ poprzedzone konsultacja

z zespotem Laboratorium Specjalistycznego Genomiki (patrz: schemat wspotpracy).

W wyniku konsultacji zostaje uzgodniona optymalna strategia analityczna, zas

Uzytkownik otrzymuje wycene w formie pisemnej (obliczong na podstawie

Cennika) wraz z objasnieniem.

. W  obiektywnie = uzasadnionych przypadkach, Zesp6t  Laboratorium

Specjalistycznego Genomiki zastrzega sobie prawo do odrzucenia wnioskéw o

Swiadczenie ustug. W przypadku odmowy, jej konstruktywne uzasadnienie

zostanie przekazane zaréwno Uzytkownikowi, ktéory zamowit ustuge, jak i

kierownikowi zespotu badawczego (jesli dotyczy).

Przechowywanie bibliotek, danych i bezpieczeristwo

. Wyniki zostang udostepnione Uzytkownikom w odpowiedniej formie:

o raport dotyczacy przebiegu prac z prébkami (w przypadku ustugi analizy
prébek);

o zdemultipleksowane, surowe dane oraz podstawowy raport dotyczacy
jakosci (w przypadku ustugi sekwencjonowania);

o petny raport wraz z podsumowaniem, uwzgledniajacym oczekiwania
Uzytkownika (w przypadku ustugi analizy danych).

. Oczekuje sie, ze Uzytkownicy pobiorg wyniki w przeciggu 14 dni od ich

udostepnienia. Po uptywie tego czasu uzyskanie dostepu do danych bedzie

wymagato interwencji ze strony kierownika zespotu badawczego, w ramach pracy

ktérego realizowany jest projekt.

. Niewykorzystane probki i biblioteki bedg przechowywane przez okres 6 miesiecy i

na zadanie Uzytkownika moga zosta¢ mu zwrécone lub sta¢ sie przedmiotem

dalszego sekwencjonowania w ramach kolejnego zaméwienia.

. Surowe dane bedg przechowywane na serwerze przez okres 6 miesiecy. Na zadanie

Uzytkownika zostang mu udostepnione.
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Wydtuzenie okresu przechowywania bibliotek i surowych danych wymaga ztozenia
przez Uzytkownika pisemnego wniosku w okresie do 6 miesiecy od udostepnienia
mu danych i moze skutkowad koniecznosScig poniesienia dodatkowych kosztow
przez Uzytkownika.

Publikacja danych

Podziekowania: w przypadku wykonania podstawowych analiz, gdzie wktad
intelektualny zespotu Laboratorium Specjalistycznego Genomiki byt minimalny,
udziat zespotu w prowadzonych badaniach powinien zosta¢ jasno okreslony w
publikacji wynikbw badan, w czeSci przeznaczonej na podziekowania
(ang. Acknowledgments) z uwzglednieniem identyfikatora RRID:SCR_022718
(ang. Research Resourced ID). Zespot przekaze informacje o sekwencjach i raportach
analizy danych wraz z ogdlnym stwierdzeniem na temat wykorzystanej do badan
aparatury i zastosowanego oprogramowania.

Wspotautorstwo: jezeli wktad intelektualny cztonkéw zespotu Laboratorium
Specjalistycznego Genomiki w przeprowadzone badania byt znaczacy, powinni oni
zosta¢ wskazani w publikacji, prezentujacej wyniki tych badan, jako jej
wspotautorzy. Jest to standardowa procedura stosowana w przypadku projektéw,
w ramach realizacji ktoérych opracowywane jest nowatorskie podejscie do
sekwencjonowania i analizy danych oraz stosowanej metodyki badan, Iub
projektéw wymagajacych ztozonego przetwarzania danych i/lub ich eksploracji.
Zespot Laboratorium Specjalistycznego Genomiki bedzie odpowiadat za
opracowanie rycin do publikacji, dostosowanych do wymogdéw wydajacego ja
czasopisma naukowego, a takze bedzie miat swoéj wktad w napisanie adekwatnych
fragmentow tekstu artykutu naukowego.



